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Curso obligatorio — Maestria en Bioinformatica

Docentes

Dr. Hugo Naya (responsable)
Mag. Lucia Spangenberg

Duracion

60 horas presenciales

Comienzo: Jueves 24 de Junio de 2010
Dias: Lunes y Jueves de 18 a 21hs.
Lugar: Institut Pasteur Montevideo

Créditos
12 créditos

Objetivos

Introduccion a los conceptos basicos del analisis de secuencias bioldgicas, asi como a las
herramientas basicas para el analisis. A partir de este curso el alumno sera capaz de
ubicar los repositorios claves de secuencias, asi como extraer informacion relevante a
partir de las mismas.

Conocimientos Previos

Conocimientos de programacion, bases de datos y biologia molecular. Se espera un buen
nivel de formacion de grado en una disciplina cientifica.

Metodologia de Ensefianza

El curso consistira de clases tedricas y practicas; estas ultimas involucran la resolucion de
gjercicios en papel asi como tareas de programacion.

Forma de Evaluacion

El curso se aprueba con la entrega de ejercicios, la realizacion de un proyecto, y una
prueba escrita final.

Temario

El curso se enfoca en problemas relacionados con el anlisis de secuencias bioldgicas,
comprendiendo busqueda de homdlogos, blsgqueda de motivos, alineamientos, filogenias
y analisis de genomas. En cada caso se veran los algoritmos que se han utilizado, y los
principios generales de disefio que inspiran estos algoritmos. Asimismo, se veran las
bases de datos de secuencias bioldgicas pertinentes y sus mecanismos de uso, asi como
herramientas de software ya existentes.



Detallamos a continuacion los temas a cubrir en su orden:
e Introduccidn a algoritmos y complejidad
e Busqueda exhaustiva
e Algoritmos Greedy
e Algoritmos de programacion dinamica
e Dividey venceras
e Modelos ocultos de Markov
e Algoritmos sobre grafos
e Busqueda de patrones
e Algoritmos de agrupamiento y arboles
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Mas Informacién

e Web: www.pedeciba.edu.uy/bioinformatica

e Mail: bicinformatica@pedeciba.edu.uy
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