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Fecha de inicio: 20 de mayo de 2026
Fecha de finalizacion: 8 de junio de 2026

Lunes, miércoles y viernes de 14 a 19 hs

= Docentes Responsables: Dres. Ana Marandino, Gonzalo Tomas y Claudia Techera
= Docentes participantes: Dres. Lucia Calleros, Yanina Panzera, Ruben Pérez
= Estudiantes de posgrado colaboradores: Maila Barcellos, Sofia Grecco, Joaquin

Williman y Josefina Escardo.

PROGRAMA

Objetivo:

Transferir a los participantes estrategias metodologicas actualizadas para el estudio genémico
de virus mediante secuenciacion masiva (NGS). El curso se focaliza en virus relevantes para el
enfoque Una Salud, tales como el virus de la influenza aviar, el virus de la encefalitis equina
del Oeste y SARS-CoV-2.

La capacitacion abarca el flujo de trabajo completo, desde el tratamiento de la muestra y la
preparacion de librerias, hasta la ejecucion de corridas de secuenciacion y el andlisis

bioinformatico de los datos generados.



Semana 1
Teoria de los métodos de secuenciacion de alto rendimiento

Analisis bioinformatico de datos masivos

Dia 1, de 14 a 19 hs. Presencial y transmision por Zoom

Teoérico. Secuenciacion de acidos nucleicos (primera y segunda generacion).

Teorico. Diferentes estrategias de secuenciacion de alto rendimiento aplicada a virus.

Dia 2, de 14 a 19 hs. Presencial y transmision por Zoom

Teorico. Herramientas bioinformaticas para el manejo de datos masivos. Ensamblado, edicion
y anotacioén de genomas.
Tedrico/Practico informatico. Uso de herramientas bioinformaticas, interfaces graficas

amigables. Ensamblado y anotacién de genomas virales.

Dia 3, de 14 a 19 hs. Presencial

Practico informatico. Andlisis bioinformaticos de datos masivos. Ensamblaje usando

secuencias de referencia y de novo. Anotacion gendomica.

Practico informatico. Uso y generacion de base de datos virales.



Semanas 2 & 3
Preparacion del “input” de acidos nucleicos y corrida de secuenciacion

Analisis bioinformatico de los datos obtenidos

Dia 4, de 14 a 19 hs. Presencial
Practico Laboratorio. Preparacion del input de DNA para la realizacion de las bibliotecas

Illumina utilizando como modelo al virus de Influenza Aviar.

Dia 5, de 14 a 19 hs. Presencial

Practico Laboratorio. Preparacion del input de DNA: generacion de bibliotecas I1lumina.

Dia 6, de 14 a 19 hs. Presencial

Practico Laboratorio. Corrida de secuenciacion en la Plataforma Genomica de Facultad de
Ciencias (equipo Illumina).

Dia 7, de 14 a 19 hs. Presencial y transmision por Zoom

Tedrico. Analisis de los parametros post-corrida.

Practico informatico. Anélisis de los datos de secuencias generados.

Dia 8, de 14 a 19 hs. Presencial y transmision por Zoom

Practico informatico. Analisis de los datos de secuencias generados.

Dia 9, de 14 a 19 hs. Presencial y transmision por Zoom

Seminario: Presentacion y discusion de resultados.



