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= Docentes Responsables: Yanina Panzera, Ana Marandino, y Ruben Pérez

= Docentes participantes: Dres Gonzalo Tomaés y Lucia Calleros

» Estudiantes de posgrado colaboradores: Claudia Techera, Sofia Grecco y Joaquin
Williman

= Técnicos representantes de la empresa lllumina

Duracion total del curso (dias, semanas): 3 semanas
- Carga horaria total (horas): 63

- Carga horaria de clases teoricas: 17

- Carga horaria de Seminarios: 6

- Carga horaria de clases practicas: 40

Comienzo del curso: Mayo 2025

Sistema de evaluacién: examen individual y escrito

Cupo limitado de estudiantes: 12



PROGRAMA

Objetivo:

Capacitar a los participantes en el estudio del viroma de muestras biologicas.

La capacitacion incluye la aplicacion del flujo completo de trabajo, incluyendo los protocolos
de enriquecimiento viral de la muestra biologica, preparacion de librerias, corrida de

secuenciacion y el andlisis bioinformatico de datos masivos de secuencias.
Semana 1.
Teoria de los métodos de secuenciacién de alto rendimiento.
Analisis bioinformatico de datos masivos
Teorico. Secuenciacion de acidos nucleicos (primera y segunda generacion).

Tedrico. Secuenciacion de alto rendimiento aplicada a virus. Protocolos de enriquecimiento.

Teorico. Herramientas bioinformaticas para el manejo de datos masivos. Ensamblado, edicion

y anotacion de genomas.

Teorico/Practico informatico. Uso de herramientas bioinformaticas, interfaces graficas

amigables. Ensamblado y anotacion de genomas virales.

Préactico informatico. Andlisis bioinformaticos de datos masivos. Ensamblaje usando

secuencias de referencia y de novo. Anotacion genémica.

Préctico informatico. Uso y generacion de base de datos virales.



Semanas 2 & 3
Preparacion del “input” de acidos nucleicos y corrida de secuenciacion.

Andlisis bioinforméatico de los datos obtenidos.

Préactico Laboratorio. Preparacion del input de DNA: aplicacion de protocolos de

enriquecimiento viral.

Préactico Laboratorio. Preparacion del input de DNA: generacion de librerias Illumina.

Préactico Laboratorio. Corrida de secuenciacion en la Plataforma Gendmica de Facultad de

Ciencias (equipo Illumina).

Tedrico. Analisis de los parametros post-corrida.

Préactico informatico. Analisis de los datos de secuencias generados, deteccion y clasificacion

de lecturas virales.

Practico informatico. Analisis de los datos de secuencias generados, deteccion y clasificacion

de lecturas virales.

Seminario: Presentacion y discusion de resultados.



