Curso de postgrado
Evolucion de familias multigénicas

PEDECIBA Biologia

Fechas: 31 de octubre al 11 de noviembre de 2022
Créditos asignados: 2

Area del conocimiento: Biologia/bioinformatica
Nombre del/la docente responsable y contacto:

Enrique Lessa, Laboratorio de Evolucion, Departamento de Ecologia y
Evolucién, Facultad de Ciencias, Universidad de la Republica.
enrique.lessa@gmail.com

Docentes participantes: Federico Hoffmann, Martin Grafa, Héctor Romero, Andrés
Iriarte.

Objetivos:

El principal objetivo de este curso es ofrecer un panorama actualizado del conocimiento
sobre la evolucion de familias multigénicas y su importancia en la evolucién, con
énfasis en el andlisis de datos a escala gendmica. El estudiante participara de una
mesa redonda y talleres dedicados al tema en el evento SMBE Regional Meeting in
South America 2022 y, una vez terminado el mismo, continuara con actividades
tedricas, practicas computacionales, discusion de articulos y preparaciéon para el
trabajo final con docentes nacionales y del extranjero.

Temario sintético:

1. Familias multigénicas: conceptos, ejemplos, mecanismos de evolucion, e
importancia bioldgica.

2. Motivos estructurales y evolucion de familias multigénicas. Caracterizacion,
identificacion y anotacion de motivos estructurales.

3. ldentificacion y anotacion de genes de familias multigénicas. Busquedas por
similitud; localizacion gendmica.

4. Inferencia filogenética: modelos de evolucion, busquedas por maxima

verosimilitud y métodos bayesianos.

Inferencia filogenética: pruebas de hipotesis sobre ganancia y pérdida de genes.

Variacion en numero de copias: mecanismos y métodos de estudio.

Evolucién concertada: mecanismos y métodos de estudio.

Arboles de genes y arboles de especies: reparto incompleto de linajes,

transferencia horizontal; métodos de estudio.
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Calendario tentativo:

31 de octubre - 4 de noviembre. Participacion en SMBE Regional Meeting in South
America. Mesa redonda vy taller sobre evolucion de familias multigénicas.
Discusion de articulos.

7 de noviembre. Tedricos de temas 1 y 2. Clase practica y discusion: identificacion y
anotacion de motivos estructurales y genes.

8 de noviembre. Tedricos de temas 3 y 4. Clase practica y discusion: inferencia
filogenética y pruebas de hipdtesis.

9 de noviembre. Tedrico de tema 5. Clase practica y discusion: ganancia y pérdida de
genes.

10 de noviembre. Tedricos de temas 6 y 7. Clase practica y discusion: evolucion
concertada y variacion en numero de copias.

11 de noviembre. Tedrico de tema 8. Discusidn general y preparatoria del trabajo final
individual.
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c) Recursos adicionales
Datacamp, Codecademy, Coursera y Rosalind tienen cursos gratuitos sobre la
linea de comandos, el lenguaje de programacion Python y el ambiente de
calculo estadistico R.

Modalidad cursada: presencial

Metodologia de ensenanza: taller tedrico/practico, integrando discusion de lecturas,
ejercicios y analisis de datos. Los estudiantes tendran asignado un caso de estudio
(una familia multigénica) para desarrollar durante el curso.

Requerimientos: Se espera que los estudiantes dispongan de una computadora
personal con acceso a una terminal con linea de comando tipo Linux, que estan ya
disponibles en las versiones actuales de Windows y OS.

Carga horaria total: 20 horas presenciales;
Carga horaria detallada:

a) Horas aula de clases tedricas: 10

b) Horas aula de clases practicas: 10 (5 talleres de discusion; 5 laboratorio)

c) Horas sugeridas de estudio domiciliario: 10 durante el curso; 20 para trabajo
final.

Prueba individual: trabajo final.


https://www.datacamp.com/home
https://www.codecademy.com/
https://www.coursera.org
http://rosalind.info/




