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Descripcion del curso:
La caracterizacion de microorganismos es fundamental para comprender su diversidad, funciones

bioldgicas y su impacto en la salud humana, animal y del ambiente, asi como sus aplicaciones en
biotecnologia. Permite identificar especies, evaluar su rol ecologico y determinar su potencial
metabolico y patogénico. En este contexto, la genémica ha revolucionado el estudio microbiano al
ofrecer herramientas para analizar el ADN completo de los microorganismos. La secuenciacion de
tercera generacion (TGS por Third Generation Sequencing) ha contribuido de manera significativa al
campo de la gendmica microbiana al permitir la obtencion de secuencias largas de ADN de manera
rapida y con costos razonables. Este curso plantea introducir a los estudiantes a las metodologias de
caracterizacion de microorganismos con énfasis en el aspecto practico del uso de plataformas de
secuenciacion de tercera generacion, en particular, la plataforma de secuenciacion Oxford Nanopore
Technologies (ONT) explorando sus principios fundamentales y aplicaciones en la investigacion. Los
participantes obtendrdn una introduccion al funcionamiento de esta plataforma y al analisis de los
datos generados por la misma en el contexto del estudio de microorganismos.



Objetivos:

1. Introducir a los estudiantes a las distintas metodologias de caracterizacion de
microorganismos y su marco teorico.

2. Comprender los principios fundamentales de la secuenciacion de tercera generacion y sus
diferencias con las tecnologias de secuenciacion previas.

3. Familiarizarse con la plataforma de secuenciacion portatil MinION y sus caracteristicas.

4. Discutir los desafios actuales de la plataforma ONT y las areas de desarrollo.

5. Acercamiento practico a la preparacion de bibliotecas de secuenciaciéon genomica de
bacterias.

6. Introduccion al analisis de datos crudos de secuenciacion, ensamblado de genomas, anotacion
de genes y determinacion de relaciones filogenéticas.

Modalidad:

El curso sera presencial y eventualmente se podra habilitar la participacion virtual para las sesiones
tedricas. El mismo combinara clases teodricas y practicas y promovera la participacion activa de los
estudiantes. Las clases teoricas seran en formato de introduccion a través de la presentacion de los
docentes participantes. Se proporcionaran recursos en linea y tutoriales para el analisis de datos de
secuenciacion.

Requisitos Previos:
Sera requisito contar con conocimientos en biologia molecular y en la utilizacion de la linea de
comando, asi como el lenguaje de programacion R para el maximo aprovechamiento del curso.

Publico Objetivo:

Este curso esta dirigido principalmente a estudiantes de posgrado con interés en el estudio de
microorganismos utilizando tecnologia de secuenciacion de tercera generacion en su trabajo o
investigacion. Podran asistir estudiantes de grado que cumplan con los requisitos.

Duracion del Curso:
El curso se llevaré a cabo entre el 8 y 16 de junio del 2026 (de lunes a viernes).

Evaluacion:

Los participantes deberan completar las tareas del curso y la aprobacion serd a través de la realizacion
de una evaluacion escrita, la cual consiste en preguntas de opcion multiple, verdadero/falso y
respuestas cortas.

Programa

Horario Tipo Descripcion Lugar

Breve presentacién de
Presentacion estudiantes, docentes y
curso.

Dia 1 - _ _ Fenotipo y genotipo para la | sal6n de Actos Guillermo
08/06/26 9:00 - 12:00 caracterizacion microbiana: Dighiero
Tedrico Bacterias

o NS




Fenotipo y genotipo para la
caracterizacion microbiana:
Virus

gPCR como herramienta para
la caracterizacion molecular
de microorganismos

Secuenciacion de
Tedrico amplicones: explorando la
4 hs diversidad microbiana a
través de genes marcadores

13:00 - 17:00 Sala de Informatica

Gendmica y metagendmica
aplicadas a la caracterizacion
microbiana

Microorganismos y
enfermedades desatendidas

Teorico Ensamblaje y analisis de Salén de Actos Guillermo

9:00 - 12:00 3 hs genomas. Dighiero

Reconstruyendo genomas
complejos

Introduccién al practico:
Consideraciones para la
obtencion de ADN de alta
Dia 2 - calidad para secuenciacion
09/06/26 ONT.

Introduccion al practico:
Eleccion de plataformas de
Tedrico secuenciacion y estrategia de

4 hs secuenciacion

13.00 - 17:00 Sala de informatica

Introduccién al practico:
Herramientas para el manejo
de secuencias y para la
tipificacion de cepas
bacterianas, analisis
comparativos y relaciones
filogenéticas

Relacion entre los
microorganismos y salud
humana

Teodrico Microorganismos de Salén de Actos Guillermo
3hs relevancia en salud animal y Dighiero
Dia 3 - zoonosis
10/06/26

9:00 - 12:00

Microorganismos y su papel
en el ambiente

13:00 - 17:00 Practico Preparacion de biblioteca de

4 hs secuenciacién ONT Laboratorio de Ensenanza

Introduccién al analisis de

Dia 4 - 900 - 1200 Tedrico genomas bacterianos Salén de Actos Guillermo

— 11/06726 3 hs Dighiero




Breve introduccion a la
filogenética

Filogenética y filogeografia:
herramientas para el estudio
de las poblaciones
microbianas y su aplicacion
en epidemiologia

13:00 - 17:00 Practico Preparacion f’e .b,lb“Oteca de Laboratorio de Ensefianza
4 hs secuenciacion ONT
Introduccién a la resistencia
antimicrobiana
Tebrico Metonos molecu'lares para el Salén de Actos Guillermo
9:00 - 12:00 estudio de la resistencia a los -
3hs - . Dighiero
; antimicrobianos
Dia 5
12/06/26 Fagos como plataformas
antimicrobianas
13:00 - 17:00 PT;“SCO Andlisis de datos Sala de informatica
9:00 - 12:00 Pg"f'sm Andlisis de datos Sala de informatica
0wz 120051800 [ e
15/06/26
13:00 - 17:00 PT?SCO Analisis de datos Sala de informatica
9:00 - 12:00 Prgﬁ'sm Andlisis de datos Sala de informatica
16/06/26
13:00 - 17-00 Taller de discusion Presentacién grupal de Sala de informatica
4 hs resultados
17/06/26 9:00 - 11:00 Evaluacion individual

Horas Teoricas: 23
Horas Practicas: 22
Horas de Taller: 4
Horas Totales: 49




